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Propiedades basicas de los sistemas de
transduccion intracelular de senales

A - Reacciones encadenadas
B - Amplificacion de la seial

C - Reversibilidad de cada reaccion
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E - Intercomunicacion entre vias
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D - Regulacion
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Proteinas G heterotriméricas
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Proteinas G monomeéricas
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Activacion de receptores tirosina  -kinasa: EGFR

A EGFR activation
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Activacion de receptores tirosina  -quinasa
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Activacion de receptores tirosina  -quinasa
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Activacion de receptores tirosina  -quinasa
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Activacion de receptores tirosina  -quinasa
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Activacion de receptores tirosina  -quinasa
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Estructura de la MAPK Erk2 (inactiva)
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Vias de transduccion activadas directamente
por receptores tirosina -quinasa

Lutrell et al., 1999
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